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Устные доклады 10.1 

Oral session 10.1 

№ Время 

Time 

Название доклада  

Title of the report 

Докладчик 

Speaker 

Список авторов 

List of authors 

Аффилиация  

Affiliation 

Длитель-

ность  

Duration  

1.  10:00-

10:20 

Дифференциальная 

экспрессия генов и 

нестабильная атеро-

склеротическая бляшка 

Differential expression of genes 

and unstable atherosclerotic 

plaque 

Рагино Юлия 

Игоревна 

 

Ragino Yulia 

Ragino Yu.1, Shakhtshneider 

E.1 

1 Research Institute of Internal and Preventive 

Medicine - Branch of the Institute of Cytology 

and Ge-netics, SB RAS, Novosibirsk, Russia 

20 

2.  10:20- 

10:40 

Субклинический атеросклероз 

и длина теломер лейкоцитов 

при старении 

Subclinical atherosclerosis and 

leucocyte telomere length in the 

ageing 

Рябиков 

Андрей 

Николаевич 

 

Ryabikov 

Andrew N. 

 

 

Ryabikov A.1, Maximov V.1, 

Butakov E.1, Malyutina S.1 

1 Research Institute of Internal and Preventive 

Medicine - Branch of the Institute of Cytology 

and Ge-netics, SB RAS (IIPM - Branch IC&G, 

SB RAS), Novosibirsk, Russia 

20 

3.  10:40-

11:00 

Интегративный анализ 

эпигенетических механизмов 

регуляции метаболизма и 

воспаления в макрофагах при 

воздействии oxLDL 

Integrative Analysis of 

Epigenetic Mechanisms 

Regulating Metabolism and 

Inflammation in Macrophages 

Exposed to oxLDL 

Бородко 

Дарья 

Дмитриевна 

 

Borodko Daria 

Dmitryevna 

Borodko D.1, Makarova D.1,2, 

Ishtuganova V.3, Kravchenko 

M.3, Ezhov D.4, Sukhorukov 

V.1 

1 Institute of General Pathology and 

Pathophysiology, Moscow, Russia; 2 Pirogov 

Russian National Research Medical University, 

Moscow, Russia; 3 Saint Petersburg State 

University, Saint Petersburg, Russia; 4 ITMO 

University, Saint Petersburg, Russia 

20 



4.  11:00-

11:20 

Биоинформатический анализ 

биохимической активности 

интактных эндотелиальных 

клеток человека 

Bioinformatic analysis of 

biochemical activity in intact 

human endothelial cells 

Степанов 

Александр 

 

Stepanov 

Aleksandr 

Stepanov A.D.1, Shishkova 

D.K.1, Kabilov M.R.2, Tupikin 

A.E.2, Kutikhin A.G.1 

1 Research Institute for Complex Issues of 

Cardiovascular Diseases, Kemerovo, Russia; 2 

Institute of Chemical Biology and Fundamental 

Medicine, Siberian Branch of the Russian 

Academy of Sciences, Novosibirsk, Russia 

20 

 11:30-

11:50 

Кофе-брейк 

Coffee-break 

20 

5.  11:50-

12:10 

Боль в шее, метаболический 

синдром и остеоартрит: 

интеграция 

эпидемиологических и 

геномных данных 

Neck pain, metabolic syndrome 

and osteoarthritis: integrating 

epidemiology with genomic data 

Ширинский 

Иван 

Валерьевич 

 

Shirinsky Ivan 

Shirinsky I.V.1, Alexandrovitch 

E.A.2, Shirinsky V.S.1 

1 Laboratory for the Study of Multimorbidity in 

Rheumatic Diseases, Research Institute of 

Internal and Preventive Medicine - Branch of the 

Institute of Cytology and Genetics, Siberian 

Branch of Russian Academy of Sciences, 

Novosibirsk, Russia; 2 Federal State 

Autonomous Educational Institution of Higher 

Education “Novosibirsk National Research State 

University”, Ministry of Science and Higher 

Education of the Russian Federation, 

Novosibirsk, Russian Federation 

20 

6.  12:10-

12:30 

Молекулярно-генетические 

изменения циркулирующих 

моноцитов в постковидный 

период 

Molecular Genetic Alterations in 

Circulating Monocytes in the 

Post-COVID Period 

Балан Ольга 

Викторовна 

 

Balan Olga 

Viktorovna 

Balan O.1, Malysheva I.1, 

Rodionova V.1,Tichonovich 

E.2, Lysenko L.1  

1 Center for Medical and Biological Research, 

KarRC RAS, Petrozavodsk, Russia;  

2 Respiratory Centre, Republic Hospital Named 

after V.A. Baranov, Petrozavodsk, Russia 

20 

7.  12:30-

12:50 

Транскриптомные маркеры и 

роль активации нейтрофилов 

при тяжелом течении COVID-

19 

Transcriptomic markers and the 

role of neutrophil activation in 

severe course of COVID-19 

Гусарова 

Анастасия 

Анатольевна 

 

Gusarova 

Anastasia 

Gusarova A.1, Trifonova E.1, 

Babovskaya A.1, Gavrilenko M. 

1, Gabidulina T.2, Zhilyakova 

O. 2, Stepanov V. 1 

1 Research Institute of Medical Genetics, Tomsk 

National Research Medical Center of RAS, 

Tomsk, Russia; 2 Siberian State Medical 

University, Tomsk, Russia 

20 

8.  12:50-

13:10 

Пространственно 

ограниченная клональная 

экспансия T-клеток и 

цитотоксический Th1-фенотип 

определяют адаптивный 

Поляков 

Фёдор 

Максимович 

 

Polyakov F.M.1, Tverdova 

N.1,2, Tuliavko V.3, Tabakyan 

E.A.4, Merzlyak E.M.1,2, 

Britanova O.V.1,2,7, Chudakov 

D.M.1,2,5,6,7 

1 Shemyakin and Ovchinnikov Institute of 

Bioorganic Chemistry, Moscow, Russian 

Federation; 2 Pirogov Russian National 

Research Medical University, Moscow, Russian 

Federation; 3 Research Institute of Molecular 

20 



иммунный ландшафт 

атеросклеротических бляшек 

Spatially restricted clonal T cell 

expansion and cytotoxic Th1 

phenotype define the adaptive 

immune landscape of 

atherosclerotic plaques 

Polyakov 

Fedor 

and Cellular Medicine, RUDN University, 

Moscow, Russian Federa-tion; 4 National 

Medical Research Center for Cardiology named 

after academician Yevgeniy Chazov, Mos-cow, 

Russian Federation; 5 Central European Institute 

of Technology, Masaryk University, Brno, 

Czech Republic; 6 Center of Life Sciences, 

Skoltech, Moscow, Russian Federation; 7 Abu 

Dhabi Stem Cells Center, Abu Dhabi, United 

Arab Emirates 

 13:20-

14:40 

Обед 

Lunch 

1:20 

9.  14:40-

15:00 

Мультиплексная терапия 

болезни Паркинсона: 

комбинированное воздействие 

малыми молекулами на 

мишени LRRK2, mTOR и 

STING 

Multiplex therapy for 

Parkinson's disease: combined 

small molecule targeting of 

LRRK2, mTOR, and STING 

Усенко 

Татьяна 

 

Usenko 

Tatiana 

T.S. Usenko 1,2, A.I. Bezrukova 

1,2, K.S. Basharova 1, E.V. 

Grigor’eva 3, S.V. Pavlova 3, 

G.V. Baydakova 4, I.V. 

Miliukhina 5, E.Yu. Zakharova 

4, S.N. Pchelina 1,2 

1 Petersburg Nuclear Physics Institute named by 

B.P. Konstantinov of National Research Center 

«Kurchatov Institute», Gatchina; 2 Pavlov First 

Saint-Petersburg State Medical University, 

Saint-Petersburg; 3 Institute of Cytology and 

Genetics, Siberian Branch of Russian Academy 

of Sciences, Novosibirsk; 4 Research Centre for 

Medical Genetics, Moscow; 5 Institute of the 

Human Brain RAS, Saint-Petersburg 

20 

10.  15:00-

15:20 

Комплексное исследование 

механизмов физиологической 

дифференцировки и 

патологической 

кальцификации на основе 

мультиомиксных данных 

Comprehensive study of 

physiological differentiation and 

pathological calcification 

mechanisms based on multi-

omics data 

Кучур 

Полина 

Дмитриевна 

 

Kuchur Polina 

D 

Kuchur P.1, Lobov A.1, 

Malashicheva A.1  

1 Institute of Cytology, Russian Academy of 

Sciences, St. Petersburg, Russia 

20 

11.  15:20-

15:40 

Сравнение корреляционного 

ландшафта экспрессии генов 

оси AGE/RAGE / NF-κB в 

моноцитах крови и 

параметров метаболического 

здоровья в норме и при ИР 

Бограя Мария 

Михайловна 

 

Bograya Maria 

Mikhailovna 

Bograya M.M.1, Voronova 

S.S.1, Gazatova N.D.1, 

Litvinova L.S.1  

1 Center for Immunology and Cellular 

Biotechnology, Immanuel Kant Baltic Federal 

University, Kali-ningrad, Russia 

20 



Comparison of the correlation 

landscapes of the AGE/RAGE / 

NF-κB axis gene expression in 

blood monocytes and metabolic 

health parameters in health and 

insulin resistance 

12.  15:40-

16:00 

Концепция природной 

реконструкции генома. 

Естественная коррекция 

патологического аллеля гена 

SERPINE1 в гемопоэтических 

стволовых клетках 

The concept of natural genome 

reconstruction. Natural 

correction of the pathological 

allele of the SERPINE1 gene in 

hematopoietic stem cells 

Богачев 

Сергей 

Станиславови

ч 

 

Bogachev 

Sergey 

Ruzanova V.S.1, Oshchepkov 

D.Y.1, Aksenova A.M.1, 

Proskurina A.S.1, Bogachev 

S.S.1  

1 Institute of Cytology and Genetics, SB RAS, 

Novosibirsk, Russia 

20 

 16:10-

16:30 

Кофе-брейк 

Coffee-break 

20 

13.  16:30-

16:50 

Парная изогенная модель рака 

шейки матки 

AdMer35/AdMer43: от 

фенотипической 

характеристики до анализа 

транскриптома одиночных 

клеток для картирования 

резистентности к 

химиолучевой терапии 

Зенкова 

Марина 

Аркадьевна 

 

Zenkova 

Marina A. 

Зенкова М.А., Логашенко Е. 

 

Zenkova M.A., Logashenko E. 

Institute of Chemical Biology and Fundamental 

Medicine, SB RAS, Novosibirsk, Russia 

20 

14.  16:50-

17:10 

A single-cell atlas of ovarian 

cancer reveals TME-driven 

immune phenotypes for patient 

stratification 

Wenjing Jia Wenjing Jia 1, Junhua Li 1, 

Yixuan Wang 1, Jingjing Liu 1, 

Quan Wang 1, Yuan Xie 2, 

Xiaofeng Song 1, Jian Zhao1 

1 Department of Biomedical Engineering, 

Nanjing University of Aeronautics and 

Astronautics, Nanjing, China; 

2 Department of Radiology, Women's Hospital 

of Nanjing Medical University (Nanjing Women 

and Children's Healthcare Hospital), Nanjing, 

China 

20 

15.  17:10-

17:30 

Поиск диагностических и 

прогностических генов 

внутренних субподтипов 

HER2-негативного 

Глушак 

Роман 

Александрови

ч 

Glushak R.1, Rakitina O.1, 

Kondratyeva S.1, Didych D.1, 

Sukhova M.2, Zhukova L.2, 

Alekseenko I.1 

1 Shemyakin-Ovchinnikov Institute of 

Bioorganic Chemistry of the Russian Academy 

of Sciences, Mos-cow, Russia; 2 SBIH Moscow 

20 



люминального В рака 

молочной железы с 

использованием 

транскриптомных данных 

SCAN-B, TCGA и METABRIC 

Identification of Diagnostic and 

Prognostic Genes of Intrinsic 

Subtypes of HER2-Negative 

Luminal B Breast Cancer Using 

Transcriptomic Data from 

SCAN-B, TCGA, and 

METABRIC 

 

Glushak 

Roman 

Clinical Scientific Center Named After A.S. 

Loginov of DHM, Moscow, Russia 

16.  17:30-

17:50 

Пан-раковый анализ подтипов 

микроокружения опухолей на 

основе секвенирования РНК 

одиночных клеток 

Pan-cancer analysis of tumor 

microenvironment subtypes 

based on single-cell RNA 

sequencing 

Чеснокова 

Анна 

 

Chesnokova 

Anna 

Chesnokova A.1, Yurchenko 

A.2  

1 ITMO University, Saint-Petersburg, Russia; 2 

Institute Gustave Roussy, Villejuif, France 

20 

17.  17:50-

18:10 

Выявление потенциальных 

однонуклеотидных (SNP) 

маркеров достоверного 

изменения сродства TATA-

связывающего белка к 

промоторам генов человека, 

связанных с первичной 

открытоугольной 

глаукомой(POAG) 

Identification of potential single 

nucleotide polymorphism (SNP) 

markers of significant changes 

in the affinity of TATA-binding 

protein to promoters of human 

genes associated with primary 

open-angle glaucoma (POAG) 

Пономаренко 

Михаил 

Павлович 

 

Ponomarenko 

Mikhail P. 

Dotsenko P.1,2, Zolotareva K.1, 

Podkolodnyy N.1,2,3, Ivanov 

R.1, Makarova A.-L.1,2, 

Chadaeva I.1, Bogomolov 

A.1,2, Demenkov P.1, 

Ivanisenko V.1, Oshchepkov 

D.1,4,Ponomarenko M.1 

 

 

1 Institute of Cytology and Genetics, SB RAS, 

Novosibirsk, Russia; 2 Novosibirsk State 

University, Novosibirsk, Russia; 3 Institute of 

Computational Mathematics and Mathematical 

Geophysics, SB RAS, Novosibirsk, Russia; 4 

Kurchatov Genomic Center of the Institute of 

Cytology and Genetics, SB RAS, Novosibirsk, 

Russia 

 

20 

 


